Pfiloha
usneseni vlady
ze dne 22. prosince 2021 ¢. ...

MIMORADNE OPATRENI

Ministerstvo zdravotnictvi jako spravni ufad pfislusny podle § 80 odst. 1 pism. g) zakona
¢. 258/2000 Sb., o ochrané vefejného zdravi a o zméné nékterych souvisejicich zakonu,
ve znéni pozdéjSich predpisl, nafizuje postupem podle § 69 odst. 1 pism. i) a odst. 2
zakona €. 258/2000 Sb. k ochrané obyvatelstva a prevenci nebezpeci vzniku a rozSifeni
onemocnéni covid-19 zplUsobeného novym koronavirem SARS-CoV-2 toto mimofadné
opatfeni:

S uginnosti ode dne 26. prosince 2021 se méni mimoradné opatfeni ze dne 10. listopadu
2021, ¢&.j. MZDR 9807/2021-3/MIN/KAN, ve znéni mimofadného opatfeni ze dne 26.
listopadu 2021, &.j. MZDR 9807/2021-4/MIN/KAN, tak, ze v €&l. | pismeno b) zni:

,D) v pfipadé, Ze biologicky vzorek pfijaty k laboratornimu vySetfeni na pfitomnost viru
SARS-CoV-2 je pozitivni (vykazuje pozitivitu v PCR testu pfi cyklu mensim nez Ct 34),
nejpozdéji do 72 hodin provést diskriminaéni RT-PCR vySetfeni nebo bezodkladné
pfedat pozitivni biologicky vzorek k provedeni diskriminacniho RT-PCR vySetifeni
smluvnimu poskytovateli, ktery vySetfeni provede nejpozdéji do 72 hodin od obdrzeni
biologického vzorku; poskytovateli se nafizuje takto zajistit diskriminaéni RT-PCR
vySetfeni vSech biologickych vzorkd pozitivnich na pfitomnost viru SARS-CoV-2, u
kterych bylo na Zadance uvedeno, Ze se jedna o osobu s klinickymi pfiznaky onemocnéni
covid-19.%.

Oduvodnéni:

Pro komplexni zabezpec€eni celorepublikového screeningu byla vytvofena sit' sekvenacnich
pracovist' tak, aby monitoring variant viru SARS-Cov-2 pokryval adekvatné tuto problematiku
a celé uzemi CR.

Za Ugelem detekce nové varianty viru SARS-CoV-2 omikron na uzemi Ceské republiky
a nastaveni adekvatni klinické 1é€by Ministerstvo zdravotnictvi méni systém screeningu
pozitivnich vzorku.

Cilem je nejen v€asna detekce variant pomoci diskriminaéniho RT-PCR a nasledné
trasovani osob v epidemiologicky vyznamném kontaktu, ale zaroven ziskani informaci
potfebnych pro adekvatni IéCbu pacientu

Vzhledem k rychlosti $ifeni varianty omikron na Gzemi Evropy véetn& CR a potfeby
monitorace tohoto Sifeni, je Zadouci ucinné vyhledavat vzorky nesouci pfislusné mutace
spojené s variantou omikron prostfednictvim diskriminanich RT-PCR vySetfeni. Souvisejici
metodické pokyny jsou uvefejnény v pravidelnych tydennich zpravach Narodni referencni
laboratofe pro chfipku a nechfipkova respiraéni virova onemocnéni Statniho zdravotniho
ustavu a na webu Statniho zdravotniho ustavu.

Dle zatim dostupnych predbé&znych informaci ohledné rychlého Sifeni této varianty
predpokladame, Ze se varianta omikron zasadné rozsifi v CR jiz v prib&hu zadatku ledna
2022. Vétsina v soucasné dobé dostupnych monoklonalnich protilatek, jejichz Casné podani
predchazi rozvoji tézkého prubéhu onemocnéni covid-19 u rizikovych pacientl, podle
predbéznych zprav, pravdépodobné bohuzel nedostateCné nebo vibec nema ucinek
na prib&h onemocnéni v pfipadé varianty omikron. Pro efektivni a cilené podani dostupnych
léku je tedy tfeba u osob s klinickymi pfiznaky onemocnéni, u kterych by pfipadalo zahajeni



IéEby monoklonalnimi protilatkami v Uvahu, rozliSovat mezi jednotlivymi variantami viru, a
proto doslo k uvedené zméné mimofadného opatreni.

Mimofadné opatfeni se opira o mezinarodni zkuSenosti, které dokladaji literarni zdroje
uvedené nize pod odkazy 1 az 5.
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